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Badania dotycz¹ce ¿ywienia gatunków akwakultury coraz czêœciej prowadzone s¹

z wykorzystaniem technik z grupy omik. Cech¹ charakterystyczn¹ tych analiz jest ich

wielkoskalowe, zwane równie¿ wysokoprzepustowym, podejœcie do oceny zmiennoœci

genetycznej (genomika), aktywnoœci genów (transktyptomika), profilu bia³ek (proteomi-

ka), funkcjonowania szlaków metabolicznych (metabolomika), sk³adu gatunkowego

mikrobiomu (metagenomika) czy wzoru metylacji (epigenetyka) w badanej próbce.

Po³¹czenie informacji o sk³adzie pasz (komponenty, podstawowy sk³ad chemiczny, pro-

fil aminokwasów i kwasów t³uszczowych), hodowlanych (dobowy przyrost masy jednost-

kowej ryb, wspó³czynnik pokarmowy pasz, wskaŸnik retencji bia³ka paszowego) z dany-

mi uzyskanymi z omik stanowi przyk³ad multidyscyplinarnego podejœcia do badañ (nutri-

genomiki) nad z³o¿onym wp³ywem diety na organizm ryb. W okresie ostatnich lat sektor

akwakultury informuje o kolejnych przyk³adach pomyœlnego zastosowania nutrigenomi-

ki, najczêœciej w ¿ywieniu ryb karpiowatych oraz ³ososiowatych. G³ównym kierunkiem

badañ nad ¿ywieniem karpiowatych jest ocena wp³ywu pasz o zró¿nicowanych udziale,

alternatywnych wzglêdem m¹czki i oleju rybnego, nowych komponentów na parametry

zootechniczne. Z kolei ze wzglêdu na sadzowy charakter hodowli badania nad ³ososio-

watymi dotycz¹ optymalizacji programów hodowlanych w celu poprawy zdrowotnoœci

i dobrostanu ryb. Obserwowana intensyfikacja badañ nutrigenomicznych prawdopo-

dobnie wkrótce umo¿liwi pe³n¹ identyfikacjê kluczowych szlaków subkomórkowych,

których precyzyjna regulacja bêdzie mo¿liwa za pomoc¹ odpowiednio skomponowanej

diety.
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