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Badania dotyczgce zywienia gatunkéw akwakultury coraz czesciej prowadzone sg
z wykorzystaniem technik z grupy omik. Cechg charakterystyczng tych analiz jest ich
wielkoskalowe, zwane réwniez wysokoprzepustowym, podejscie do oceny zmiennosci
genetycznej (genomika), aktywnosci genow (transktyptomika), profilu biatek (proteomi-
ka), funkcjonowania szlakéw metabolicznych (metabolomika), sktadu gatunkowego
mikrobiomu (metagenomika) czy wzoru metylacji (epigenetyka) w badanej prébce.
Potgczenie informaciji o sktadzie pasz (komponenty, podstawowy sktad chemiczny, pro-
filaminokwaséw i kwaséw ttuszczowych), hodowlanych (dobowy przyrost masy jednost-
kowej ryb, wspétczynnik pokarmowy pasz, wskaznik retencji biatka paszowego) z dany-
mi uzyskanymi z omik stanowi przyktad multidyscyplinarnego podej$cia do badan (nutri-
genomiki) nad ztozonym wptywem diety na organizm ryb. W okresie ostatnich lat sektor
akwakultury informuje o kolejnych przyktadach pomysinego zastosowania nutrigenomi-
ki, najczesciej w zywieniu ryb karpiowatych oraz tososiowatych. Gtownym kierunkiem
badan nad zywieniem karpiowatych jest ocena wptywu pasz o zréznicowanych udziale,
alternatywnych wzgledem maczki i oleju rybnego, nowych komponentéw na parametry
zootechniczne. Z kolei ze wzgledu na sadzowy charakter hodowli badania nad fososio-
watymi dotyczg optymalizacji programoéw hodowlanych w celu poprawy zdrowotnosci
i dobrostanu ryb. Obserwowana intensyfikacja badan nutrigenomicznych prawdopo-
dobnie wkrétce umozliwi petng identyfikacje kluczowych szlakow subkomorkowych,
ktoérych precyzyjna regulacja bedzie mozliwa za pomocg odpowiednio skomponowanej
diety.
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